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9h15 — 9h30 : Accueil & café (batiment Calmette, amphithéatre Buttiaux, 2¢m étage
et en visioconférence)

9h30 — 10h45 : "PRESENTATION DE LA RANDOMISATION MENDELIENNE : CONCEPT &
METHODES"

Mathilde Boissel, (Epi)génomique Fonctionnelle et Physiologie Moléculaire Du Diabete et
Maladies Associées, Lille

La randomisation mendélienne (MR) exploite les informations des variations géniques pour tester
I’effet causal d’une variable explicative sur une variable expliquée. Dans cette vaste introduction je
tenterai de vous présenter les concepts clés pour aborder une étude de MR. Je présenterai diverses
méthodes statistiques a déployer selon les cas.

10h45-11h30 : "COMPLEX TRAITS AND MENDELIAN RANDOMIZATION : CLUES TO CLINICAL
APPLICATION"

Jared Maina, Social, Genetic and Developmental Psychiatry Centre, Institute of Psychiatry,
Psychology and Neuroscience, King’s College London

Introduction to the epidemiological relationships between complex traits, limitations of such
associations and how Mendelian Randomisation can in-part address such limitations. lllustrations
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with the exploration of the causality between depression and type 2 diabetes ; between obesity and
pancreatic cancer.

11h30-12h15 : "PNLIPRP1, LE DIABETE DE TYPE 2 ET LE CHOLESTEROL : APPLICATION DE LA
RANDOMISATION MENDELIENNE POUR VALIDATION DE RESULTATS BIOLOGIQUES"

Lucas Maurin, (Epi)génomique Fonctionnelle et Physiologie Moléculaire Du Diabete et
Maladies Associées, Lille

En étudiant la méthylation de I'ADN dans le contexte du diabéte de type 2 (DT2), nous avons identifié
un changement de méthylation dans le gene PNLIPRP1 associé a la maladie.

Nos travaux biologiques ont trouvé que ce géne interagit avec le DT2 et le cholestérol.

Mais comment déterminer si ce changement de méthylation est une cause ou conséquence du DT2 ?
Et quand est-il du cholestérol ? Pour répondre a ces questions, une méthode : la randomisation
mendélienne.

12h15 - 13h30 : Pause déjeuner (Institut de Biologie de Lille, salle du conseil)

Pour les personnes participant a la session pratique de I'aprés-midi

13h30 — 15h45 : "LA RANDOMIZATION MENDELIENNE : APPLICATION AVEC R" (Institut de
Biologie de Lille, salle du rez-de-chaussée)

Mathilde Boissel, (Epi)génomique Fonctionnelle et Physiologie Moléculaire Du Diabete et
Maladies Associées, Lille

Cette session pratique, limitée a 12 personnes, se fera avec R
Le participant viendra avec son ordinateur et les packages préalablement installés.
Le TP a été testé avec la configuration suivante :
- Rversion 4.2.1 avec les packages suivant
- [ivpack](https://cran.r-project.org/web/packages/ivpack/index.html) v1.2 -
- [meta](https.//cran.r-project.org/web/packages/meta/index.html) v6.1-0 -
- [MendelianRandomization](https://cran.r-
project.org/web/packages/MendelianRandomization/index.html) v0.7.0 -
- [TwoSampleMR](https://mrcieu.github.io/TwoSampleMR/articles/introduction.html) v0.5.6

15h45 = 16h00 : Conclusion (Institut de Biologie de Lille, salle du rez-de-chaussée)

Merci aux intervenants pour ce partage, a I'Institut Pasteur et a I’'Institut de Biologie de
Lille d’accueillir cette journée et merci a la Mission pour les Initiatives Transverses et
Interdisciplinaires du CNRS pour son soutien.
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