
        

 

JOURNEE THEMATIQUE ‘STATISTIQUE & GENOMIQUE’ _ 19 SEPTEMBRE 2019 

 

Ecole Normale Supérieure 
46 rue d'Ulm 
Paris 5ème 
Salle Favard. 

 

9h30-10h00 : Café d’accueil 

10h00-10h15: Mot d’accueil  

10h15-11h15: Retour d’expérience sur l’étude d’association pangénomique chez Pseudomonas 
aeruginosa 
  Cécile Lecoeur, Centre d’Infection et d’Immunité de Lille, Lille   

 
11h15-12h15: Classification croisée d’espèces microbiennes/champignons et d’échantillons 
environnementaux à partir de données de métagénomique ciblée 
  Julie Aubert, UMR de Mathématiques Informatique Appliquées, Paris 

Pause déjeuner 

13h30-14h15: Dynamique de l'ADN tumoral circulant pour la détection de résistance à des 
thérapies ciblées : une approche phylogénétique 
  Ulysse Herbach, Institut Élie Cartan de Lorraine, Nancy 
 
14h15-15h00: Traitement bioinformatique des données de séquençage en longues molécules 
  Sophie Lemoine, Institut de Biologie de l'Ecole Normale Supérieure, Paris 

Laurent Jourdren, Institut de Biologie de l'Ecole Normale Supérieure, Paris 
Charlotte Berthelier, Institut de Biologie de l'Ecole Normale Supérieure, Paris 
 

Pause café 
 

15h15-15h50 : Détection de clusters de gènes différentiellement exprimés par une méthode de 
bootstraps 
  Corentin Dechaud, Institut de Génomique Fonctionnelle de Lyon, Lyon 

 
15h50-16h50: Traitement statistique de données RNAseq : analyse différentielle, visualisation et 
analyse d'enrichissement 

Florent Chuffart, Institut Albert Bonniot, La Tronche 

16h50-17h00: Mot de conclusion 


